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Modut ksztatcenia:

Genetyka molekularna

1. Liczba punktéw ECTS: 5

Kod modutu: 1BT_26A

2. Zaktadane efekty uczenia sie modutu

molekularnej.

stopien
kod opis efekty uczenia | realizacji
sie kierunku (skala 1-5)
1BT_26_1 Posiada wiedze dotyczgcg anatomii i ewolucji genoméw pro- i eukariotycznych. 1BT_WO03_P 5
1BT_26_2 Identyfikuje i opisuje zaleznosci pomiedzy funkcjonowaniem organizmow zywych a wiasciwosciami budujacych je czasteczek, 1BT_WO02_P 5
takich jak kwasy nukleinowe i bialka.
1BT_26_3 Opisuije i interpretuje mechanizmy regulacji ekspresji informacji genetycznej na réznych poziomach oraz mechanizmy generujace |[1BT_W02_P 5
zmiennos¢ genetyczng i epigenetyczna.
1BT 26 4 Objasnia podstawowe metody badania struktury oraz funkcji genéw i genomow (genomika, transkryptomika, proteomika). 1BT W09 P 5
1BT_26_5 Stosuje podstawowe narzedzia biologii molekularnej w celu analizy i charakterystyki kwasow nukleinowych. 1BT_UO1_P 5
1BT_26_6 Wykonuje w grupach eksperymenty z zakresu biologii molekularnej pod nadzorem prowadzacego, opisuje ich efekty, analizuje 1BT K02 _P 5
wyniki oraz formutuje wnioski. 1BT U03 P 5
1BT_UO4_P 5
1BT_26_7 Wykazuje odpowiedzialno$Sc za sprzet laboratoryjny, ktorym sig postuguje oraz przestrzega zasad pracy w laboratorium biologii | 1BT_K03_P 5

3. Opis modutu

Opis

Modut dostarcza podstawowej wiedzy z zakresu anatomii i ewolucji genomdéw pro- i eukariotycznych. Student poznaje zaleznosci pomiedzy organizacija,
struktura, rodzajem sekwencji w genomach a funkcjonowaniem organizmow pro- i eukariotycznych. Opisuje i interpretuje mechanizmy regulacji ekspresiji
informacji genetycznej na réznych poziomach. Celem modutu jest takze pogtebienie wiedzy na temat mechanizméw generujacych zmiennosé
genetyczng i epigenetyczng oraz metody analizy tej zmiennosci. Ponadto prezentowane sa podstawowe metody genomiki, transkryptomiki i proteomiki
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oraz ich zastosowania. Na zajeciach laboratoryjnych demonstrowane sg podstawowe narzedzia biologii molekularnej stosowane do analizy i
charakterystyki kwaséw nukleinowych oraz omawiane sa ich praktyczne zastosowania.

Wymagania wstepne

Wiedza z zakresu podstaw zjawisk fizycznych i chemicznych oraz biochemii, mikrobiologii i genetyki og6inej

4. Sposoby weryfikacji efektéw uczenia sie modutu

kod nazwa (typ) opis efekty uczenia sie modutu
1BT_26_w_1 |Zaliczenie na zasadach okreslonych w sylabusie 1BT_26_5, 1BT_26_6,
1BT_26 7
1BT_26 w_2 |[Egzamin na zasadach okreslonych w sylabusie 1BT_26_1, 1BT_26_2,

1BT 26_3, 1BT 26 4

5. Rodzaje prowadzonych zaje¢

rodzaj prowadzonych zaje¢

praca wiasna studenta

- . - - sposoby weryfikacji
kod opis (z uwzglednieniem metod liczba . liczba 5 i i
efektéw uczenia si
hazwa dydaktycznych) godzin opis godzin ¢
1BT 26 fs 1 |wyktad wyktad ilustrowany przyktadami z najnowszej 30 przyswojenie wiedzy z wyktadow; 30 1BT_26_w_2
literatury, z wykorzystaniem srodkow praca z podrecznikiem i z lekturg
audiowizualnych - prezentacje komputerowe uzupetniajgca
w programie Power Point ilustrujgce
omawiane procesy.
1BT_26 fs 2 [laboratorium samodzielna i w grupach praca w 30 przygotowanie sie do zaje¢ laboratoryjnych; 35 1BT_26_w_1

laboratorium pod nadzorem prowadzacego
zajecia - wykonywanie doswiadczen na
podstawie instrukcji, analiza uzyskanych
wynikéw, formowanie wnioskow

Mosliwosé konsultaciji: wyjasnianie
zagadnien zaproponowanych przez studenta

powtdrzenie i utrwalenie omawianych na
zajeciach zagadnien;
poznanie zalecanej przez prowadzacego
literatury przedmiotu
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