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1. |Nazwa kierunku inzynieria biomedyczna

2. |Cykl rozpoczecia 2017/2018 (semestr zimowy)

3. |Poziom ksztatcenia studia pierwszego stopnia (inzynierskie)
4. |Profil ksztatcenia ogolnoakademicki

5. |Forma prowadzenia studiow stacjonarna

Modut ksztatcenia: Podstawy modelowania biomateriatdw metoda dynamiki molekularnej

Kod modutu: 08-1BIB-S1-17-5-PMBM

1. Liczba punktéw ECTS: 5

2. Zaktadane efekty ksztatcenia modutu

efekty stopien
kod opis ksztatcenia realizacji
kierunku (skala 1-5)

k 1 Wiedza z zakresu podstaw matematycznych i fizycznych metody klasycznej dynamiki molekularnej wo1 3
W03 2
W06 1
k 2 Znajomosc¢ zasad projektowania algorytmow symulacji komputerowych metoda klasycznej dynamiki molekularnej w13 2
k 3 Umiejetnosc¢ analizy zagadnienia inzynierskiego, doboru wiasciwego algorytmu oraz projektowania programow do symulac;ji uo1 3
wybranych zjawisk i procesow fizykochemicznych oraz wtasciwosci biomaterialow metodg dynamiki molekularnej u10 2
k 4 Umiejetnos¢ opracowania dokumentacji dotyczacej realizacji symulacji oraz zawierajacej omowienie jej wynikéw uo3 3
k 5 Odpowiedzialnos¢ za prace wlasng oraz umiejetnos¢ okreslania priorytetdw i podziatu zadania w pracy zespotowej K03 3

3. Opis modutu

Opis Modut Podstawy modelowania biomaterialtdbw metodg dynamiki molekularnej ma umozliwi¢ studentowi/studentce poznanie zagadnien praktycznego
wykorzystania klasycznej dynamiki molekularnej do symulacji zjawisk i proceséw w materiatach do zastosowan biomedycznych. Dzieki temu student/
studentka powinna rozumie¢ znaczenie eksperymentu komputerowego nie tylko w opisie wtasciwosci fizyko-chemicznych biomateriatow, ale réwniez w
projektowaniu nowych biomateriatow inzynierskich do zastosowan technicznych i medycznych. Realizacja powyzszych celéw bedzie wymagata poznania
podstaw matematyczno-fizycznych metody dynamiki molekularnej oraz oraz jej ograniczen. Modut umozliwi réwniez nabycie praktycznych umiejetnosci
w zakresie projektowanie algorytmow oraz tworzenia programoéw w srodowisku wybranego pakietu programowego dedykowanego do symulacji metoda
klasycznej dynamiki molekularne;.

Wymagania wstepne  |Wymagana znajomos$c¢ z zakresu podstaw matematyki i fizyki klasycznej oraz w zakresie budowy i wkasciwosci biomateriatow.
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4. Sposoby weryfikacji efektéw ksztatcenia modutu

dyskusja otrzymanych wynikéw.

kod nazwa (typ) opis efekty ksztatcenia modutu
kw1l kolokwium pisemne Sprawdzenie wiadomos$ci w zakresie podstaw teoretycznych klasycznej dynamiki molekularnej
k_w_2 sprawdzian praktyczny Sprawdzenie umiejetnosci projektowania algorytmu oraz tworzenia programu dla k 1,k 2,k 3,k 4
rozwigzywaniu problemu obliczeniowego - symulacji wybranego procesu fizykochemicznego.
Wykonanie sprawozdania z realizacji ¢wiczenia.
k w3 Raport z zadania zespotowego Uzasadnienie wybranego sposobu rozwigzania zagadnienia symulacyjnego, wizualizacja oraz [k_1,k 2,k _3,k 4,k 5

5. Rodzaje prowadzonych zajeé¢

rodzaj prowadzonych zaje¢

praca wiasna studenta

sposoby weryfikacji

molekularnej do symulacji wybranych zjawisk
i procesow fizykochemicznych w okreslonych
biomateriatach. Projektowanie algoryt-mow i
tworzenie programéw w wybranym
srodowisku dedykowanym do realizacji
symulacji metoda dynamiki molekularne;.
Cwiczenia wykonywane sg indywidualnie
przez studentéw na wspolny lub
indywidualny temat z wykorzystaniem
sprzetu i oprogramowania dostepnego w
pracowni komputerowe;.

samodzielng analize zagadnienia
inzynierskiego oraz przygotowanie
ramowego projektu algorytmu realizacji
wybranych symulaciji.

kod opis (z uwzglednieniem metod liczba . liczba 5 :
hazwa dydaktycznych) godzin opis godzin efektow ksztaicenia
k fs 1 wyktad Wyktad ma umozliwi¢ zrozumienie podstaw 15 Praca ze wskazang literaturg obejmujaca 35 k w1
matematyczno-fizycznych oraz zasad doboru samodzielne opanowanie wiedzy w
i projektowania algorytmow symulacji metoda zakresie zagadnien wyktadu.
klasycznej dynamiki molekularnej w
zastosowaniu do modelowania wybranych
procesow fizykochemicznych w
biomateriatach. Wyktad prowadzony jest z
wykorzystaniem srodkéw multimedialnych.
k fs 2 laboratorium Praktyczne stosowanie metody dynamiki 30 Przygotowanie do ¢wiczen poprzez 45 kw2 kw3

2025-04-10 04:13:07 []

212



